Multipleks SNP sustav: povezanost 5 SNP-ova s bojom očiju i kose u slovenskoj populaciji i njihova usporedba korištenjem Bayesove mreže i logističko-regresijskog modela
Cilj Analizirati dvije fenotipske karakteristike – boju očiju i kose – koristeći polimorfizam jednog nukleotida (SNP) i odrediti točnost njihovog predviđanja u slovenskoj populaciji.  
Postupci Koristili smo 12 SNP-ova (OCA2 – rs1667394, rs7170989, rs1800407, rs7495174; HERC2- rs1129038, rs12913832; MC1R – rs1805005, rs1805008; TYR – rs1393350; SLC45A2 – rs16891982, rs26722; SLC24A5 – rs1426654) za razvoj multipleks testa utemeljenog na SNaPshot kemijskom sastavu i kapilarnoj elektroforezi. Kako bi odredili točnost predviđanja boje očiju i kose, koristili smo logističko-regresijski model i Bayesovu mrežu i usporedili dobivene parametre. 
Rezultati Novi multipleks test pokazao je visoku razinu osjetljivosti genotipiziranja, a kompletni profili generirani su iz samo 62 pg DNA. S obzirom da smo ranije analizirali sve SNP-ove u jednom multipleksu, usredotočili smo se na 5 statistički najznačajnijih u našoj populaciji kako bi istražili njihovu prediktivnu vrijednost. Dva prediktivna modela imala su pouzdanu izvedbu bez prijašnjih podataka o porijeklu i pokazala su točnost predviđanja kako za boju kose tako i za boju očiju. Oba modela pokazala su najvišu prediktivnu vrijednost za rs12913832 (P< 0,0001), dok su ostala 4 SNP-a (rs1393350, rs1800407, rs1805008, i rs7495174) pokazala dodatnu povezanost za predviđanje boje.  
Zaključak Razvili smo osjetljiv i pouzdan multipleks test za genotipiziranje. Kako bi se ovaj test mogao koristiti kao pomoćni alat za pronalaženje nepoznatih pojedinaca u složenijim kriminalnim istragama potrebno je analizirati više uzoraka iz različitih populacija.
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